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| november 2022 introducerades en ny metod for
berakning av avelsvarden och i februari 2024
implementerades metoden for berdkning delindexet
tillvaxt. Forandringen fran den gamla tvastegs-modellen
till den nya single step-modellen innebar forbattrad
berakning av avelsvarden. Du hittar mer information om

Delindexet Tillvaxt beskriver genetisk
potential for slaktkroppstillvaxt och
formklass. Avelsvardena baseras pa
slaktkroppsvikt och formklass (EUROP-
skalan) vid slakt fran tjurkalvar.

den nya metoden single step i artikeln
New method to calculate breeding values for Dairy breeds.

Liten till ingen effekt pa NTM

Tillvaxt har en liten vikt i NTM fér RDC (0,10) och holstein (0.08) och ingen vikt alls for jersey.
Implementeringen av single step har darfor en liten effekt pa NTM for den réda och svarta rasen och
ingen effekt for jersey. Till exempel innebar en extrem férandring med 25 enheter i tillvaxt for en
holsteinkviga att hennes NTM bara fordndras med tva enheter. Jamfort med den generella
forandringen av NTM mellan tva avelsvarderingen ar férandringen till foljd av implementeringen av
Single step pa tillvaxt minimal.

Generellt hog stabilitet

Generellt &r forandringarna av indexet for tillvaxt sma for RDC och holstein. Indexnivan dkar nagot
for RDC medan den ar oférandrad for holstein. Indexet ar stabilt for avkommeprovade tjurar och
icke genomiskt testade hondjur. For genomiskt testade djur ar forandringar nagot stérre men indexet
kan fortfarande anses stabilt.

For jesery sker storre forandringar av indexet jamfort med de tva andra raserna. Detta eftersom
jersey har farre registreringar av slaktdata fran renrasiga djur vilket ger lagre sdkerhet och darmed
storre variation och fler omrangeringar av avelsvarden. Eftersom vardet av kottproduktionen fran
jersey ar begrdansad har forandringarna av tillvaxtindex ingen storre paverkan pa rasen.

Sma forandringar for avkommeproévade tjurar

Indext ar stabilt for avkommeprévade tjurar och endast nagra fa omrangeringar mellan tjurar
forekommer. Cirka 95% av RDC-tjurarna och 98% av holsteintjurarna kommer att andras mindre an
tre enheter.

Storst forandringar for genomiskt testade tjurar

Indexnivan ar stabil dven for genomiskt testade tjurar. Variationen ar dock nagot storre an for de
avkommeprovade tjurarna och en del omrangeringar mellan tjurar fodda samma ar férekommer.
Tillvaxtindexet andras max tre enheter for cirka 60% av bade RDC- och holsteintjurarna medan 20%
av tjurarna dndras mer an fem enheter.

Hog stabilitet for genomiskt testade hondjur

Aven fér de genomiskt testade hondjuren &r indexet stabilt och ndgra 4 fall av omrangeringar
forekommer bland hondjur fédda samma ar. Férandringarna av indexet féljer samma monster som
for genomiskt testade tjurar. Cirka 65% av dem dndras max tre enheter och bara 15% andras mer an
fem enheter.

Hog stabilitet for icke genomiskt testade hondjur

Indexnivan for genomiskt testade hondjur ar oférandrad och endast ett fatal fall av omrangeringar
sker for bade RDC och holstein. For ndstan 50% av djuren sker ingen forandring av indexet for tillvaxt
och bara 5% av djuren dndras mer @n 3 enheter.
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